
Desarrollo de una prueba molecular rápida basado en el enfoque del 
pangenoma para el diagnóstico temprano y específico de infecciones por 

Bordetella pertussis

A pesar de la vacunación universal, Bordetella
pertussis continúa causando infecciones de
pertussis en todo el mundo, dejando a los
infantes con el mayor riesgo de enfermedad
grave y muerte1, mientras que las personas
que los rodean son probablemente las
principales fuentes de infección y propagan
rápidamente la enfermedad2. Las pruebas
moleculares rápidas y menos complejas para el
diagnóstico específico y oportuno de pertussis
siguen siendo un desafío que podría ayudar a
prevenir el empeoramiento de la enfermedad
y prevenir su transmisión.
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Metodología

Resultados y discusión

 El nuevo ensayo colorimétrico LAMP uvrD_2 
informado por el pangenoma es altamente 
sensible y específico para detectar ADN de 
B. pertussis en hisopados nasofaríngeos, con 
un rendimiento diagnóstico 
excepcionalmente similar al del complejo y 
alto costo qPCR multidiana, pero es más 
rápido, más simple y económico. 

Conclusión

Figure 1. Mapa de calor y análisis de agrupamiento
jerárquico de genes de diagnóstico candidatos
informado por el pangenoma de las Bordetella
clásicas (n=977). 
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Figure 3. Sensibilidad analítica del ensayo LAMP-
uvrD_2 colorimétrico utilizando muestras de 
hisopados nasofaríngeos enriquecidos con ADN de 
Bordetella pertussis. 

Desarrollar y validar un ensayo colorimétrico 
de amplificación isotérmica mediada por bucle 
(LAMP) utilizando una nueva diana uvrD_2 
informado por el pangenoma para la detección 
específica y temprana de B. pertussis. 

Objetivo

Figure 2. Diagrama de caja que representa el 
tiempo de amplificación (tiempo hasta la 
positividad) a la temperatura optimizada del 
conjunto de cebadores LAMP (a). Ensayo LAMP 
colorimétrico utilizando los conjuntos de cebadores 
uvrD_2, MaoC y 10409 hyp a la temperatura 
optimizada para la detección de ADN de Bordetella 
pertussis (b). Evaluación del conjunto de cebadores 
uvrD_2 a diferentes temperaturas (c). Turbidez de la 
reacción LAMP del NTC analizado en (c), (d).
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